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vlO v v v v 

ORF2 514 7 ATGCGCCCTCGGCCTATTTTGCTGTTGCTCCTCATGTTTCTGCCTATGCT 

v60 v v v v 

0RF2 5197 GCCCGCGCCACCGCCCGGTCAGCCGTCTGGCCGCCGTCGTGGGCGGCGCA 

vllO v v v v 

ORF2 52 4 7 GCGGCGGTTCCGGCGGTGGTTTCTGGGGTGACCGGGTTGATTCTCAGCCC 

vl60 v v v v 

ORF2 5297 TTCGCAATCCCCTATATTCATCCAACCAACCCCTTCGCCCCCGATGTCAC 

v210 v v v v 

ORF2 534 7 CGCTGCGGCCGGGGCTGGACCTCGTGTTCGCCAACCCGCCCGACCACTCG 

v260 v v v v 

ORF2 5397 GCTCCGCTTGGCGTGACCAGGCCCAGCGCCCCGCCGTTGCCTCACGTCGT 

v310 v v v v 

ORF2 5447 AGACCTACCACAGCTGGGGCCGCGCCGCTAACCGCGGTCGCTCCGGCCCA 

v360 v v v v 

ORF2 54 97 TGACACCCCGCCAGTGCCTGATGTTGACTCCCGCGGCGCCATCCTGCGCC 

v410 v v v v 

ORF2 5547 GGCAGTATAACCTATCAACATCTCCCCTTACTTCTTCCGTGGCCACCGGT 

v460 v v v v 

ORF2 5597 ACAAACTTGGTTCTATACGCCGCTCCTCTTAGCCCACTTCTACCCCTCCA 

v510 v v v v 

0RF2 564 7 GGACGGCACCAATACTCATATAATGGCCACAGAAGCTTCTAATTATGCCC 

v560 v v v v 

0RF2 5697 AGTACCGGGTTGCTCGTGCCACAATTCGCTACCGCCCGCTGGTCCCCAAC 

v610 v v v v 

0RF2 574 7 GCTGTTGGTGGCTACGCCATCTCCATCTCGTTCTGGCCACAGACCACCAC 

v660 v v v v 

0RF2 5797 CACCCCGACGTCCGTTGACATGAATTCAATAACCTCGACGGATGTTCGTA 

v710 v v v v 

0RF2 584 7 TTTTAGTCCAGCCCGGCATAGCCTCCGAGCTTGTTATCCCAAGTGAGCGC 



Figure 2A 
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v7 60 v v v v 

0RF2 58 97 CTACACTACCGTAACCAAGGTTGGCGCTCTGTTGAGACCTCCGGGGTGGC 

v810 v v v v 

ORF2 594 7 GGAGGAGGAGGCCACCTCTGGTCTTGTTATGCTCTGCATACATGGCTCAC 

v860 v v v v 

ORF2 5997 CTGTAAATTCTTATACTAATACACCTTATACCGGTGCCCTCGGGCTGTTG 

v910 v v v v 

ORF2 604 7 GACTTTGCCCTCGAACTTGAGTTCCGCAACCTCACCCCCGGTAATACCAA 

v960 v v v v 

ORF2 6097 CACGCGGGTCTCCCGTTACTCCAGCACTGCCCGTCACCGCCTTCGTCGCG 

vlOlO v v v v 

0RF2 614 7 GTGCAGATGGGACTGCCGAGCTTACCACCACGGCTGCTACCCGCTTCATG 

vl060 v v v v 

0RF2 6197 AAGGACCTCTATTTTACTAGTACTAATGGTGTCGGTGAGATCGGCCGTGG 

vlllO v v v v 

0RF2 624 7 GATAGCGCTTACCCTGTTTAACCTTGCTGACACCCTGCTTGGCGGTCTAC 

vll60 v v v v 

ORF2 62 97 CGACAGAATTGATTTCGTCGGCTGGTGGCCAGCTGTTCTACTCTCGTCCC 

E2 1 CAGCTGTTCTACTCTCGTCCC 

vl210 v v v v 

0RF2 6347 GTCGTCTCAGCCAATGGCGAGCCGACTGTTAAGCTTTATACATCTGTAGA 

E2 22 GTCGTCTCAGCCAATGGCGAGCCGACTGTTAAGCTTTATACATCTGTAGA 

vl260 v v v v 

ORF2 6397 GAATGCTCAGCAGGATAAGGGTATTGCAATCCCGCATGACATCGACCTCG 

E2 72 GAATGCTCAGCAGGATAAGGGTATTGCAATCCCGCATGACATCGACCTCG 

vl310 v v v v 

ORF2 64 4 7 GGGAGTCTCGTGTAGTTATTCAGGATTATGACAACCAACATGAGCAGGAC 

E2 122 GGGAGTCTCGTGTAGTTATTCAGGATTATGACAACCAACATGAGCAGGAC 
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vl360 v v v v 

ORF2 64 97 CGACCGACACCTTCCCCAGCCCCATCGCGCCCTTTTTCTGTC.CTCCGAGC 
»....»....•..••■•••«••••-•••••••••••••••«•»••••"** 

E2 172 CGACCGACACCTTCCCCAGCCCCATCGCGCCCTTTTTCTGTCCTCCGAGC 

V1410 v v v v 

ORF2 6547 TAATGATGTGCTTTGGCTTTCTCTCACCGCTGCCGAGTATGACCAGTCCA 

E2 222 TAATGATGTGCTTTGGCTTTCTCTCACCGCTGCCGAGTATGACCAGTCCA 

vl460 v v v v 

ORF2 6597 CTTACGGCTCTTCGACCGGCCCAGTCTATGTCTCTGACTCTGTGACCTTG 

E2 27 2 CTTACGGCTCTTCGACCGGCCCAGTCTATGTCTCTGACTCTGTGACCTTG 

vl510 v v v v 

ORF2 6647 GTTAATGTTGCGACCGGCGCGCAGGCCGTTGCCCGGTCACTCGACTGGAC 

E2 322 GTTAATGTTGCGACCGGCGCGCAGGCCGTTGCCCGGTCACTCGACTGGAC 

vl560 v v v v 

ORF2 6697 CAAGGTCACACTTGATGGTCGCCCCCTTTCCACCATCCAGCAGTATTCAA 

E2 372 CAAGGTCACACTTGATGGTCGCCCCCTTTCCACCATCCAGCAGTATTCAA 

vl610 v v v v 

ORF2 67 4 7 AGACCTTCTTTGTCCTGCCGCTCCGCGGTAAGCTCTCCTTTTGGGAGGCA 

E2 422 AGACCTTCTTTGTCCTGCCGCTCCGCGGTAAGCTCTCCTTTTGGGAGGCA 

vl660 v v v v 

ORF2 67 97 GGTACTACTAAAGCCGGGTACCCTTATAATTATAACACCACTGCTAGTGA 

E2 4 7 2 GGTACTACTAAAGCCGGGTACCCTTATAATTATAACACCACTGCTAGTGA 

vl710 v v v v 

ORF2 684 7 CCAACTGCTCGTTGAGAATGCCGCTGGGCATCGGGTTGCTATTTCCACTT 

E2 522 CCAACTGCTCGTTGAGAATGCCGCTGGGCATCGGGTTGCTATTTCCACTT 

vl760 v v v v 

ORF2 68 97 ACACCACTAGCCTGGGTGCTGGTCCCGTCTCTATTTCCGCGGTTGCTGTT 

E2 572 ACACCACTAGCCTGGGTGCTGGTCCCGTCTCTATTTCCGCGGTTGCTGTT 
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vl810 v v v v 

ORF2 6947 TTAGCCCCCCplCTCCGCGCTAGCATTGCTTGAGGATACCATGGACTACCC 



E2 622 TTAGCCCCCCyCTCCGCGCgA^CATTGCTTGAGGATACCATGGACTACCC 

Stop code 

vl860 v v v v 

ORF2 6997 TGCCCGCGCCCATACTTTCGATGACTTCTGCCCGGAGTGCCGCCCCCTTG 
:::::::::::::::::::::::::::::::::::::::::::::::::: 
E2 67 2 TGCCCGCGCCCATACTTTCGATGACTTCTGCCCGGAGTGCCGCCCCCTTG 

vl910 v v v v 

ORF2 7 04 7 GCCTCCAGGGCTGTGCTTTTCAGTCTACTGTCGCTGAGCTTCAGCGCCTT 

E2 722 GCCTCCAGGGCTGTGCTTTTCAGTCTACTGTCGCTGAGCTTCAGCGCCTT 

End of ORF2 

v!960 v v | v v 

ORF2 7 0 97 AAGATGAAGGTGGGTAAAACTCGGGAGTTAEA^TTATTTGCTTGTGCCC 

E2 772 AAGATGAAGGTGGGTAAAACTCGGGAGTTATAGTTTATTT 

v2010 v v v v 

ORF2 714 7CCCTTCTTTCTGTTGCTTATTTCTCTTTTCTGCGTTCCGCGCTCCCTGAAA 



ORF2 7197 AAA 
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vlO v v v v 

ORF3 5106 ATGAATAACATGTCTTTTGCTGCGCCCATGGGTTCGCGACCATGCGCCCT 

v60 v v v v 

ORF3 5156 CGGCCTATTTTGCTGTTGCTCCTCATGTTTCTGCCTATGCTGCCCGCGCC 

vllO v v v v 

ORF3 5206 ACCGCCCGGTCAGCCGTCTGGCCGCCGTCGTGGGCGGCGCAGCGGCGGTT 

v!60 v v v v 

ORF3 52 56 CCGGCGGTGGTTTCTGGGGTGACCGGGTTGATTCTCAGCCCTTCGCAATC 

v210 v v v v 

ORF3 5306 CCCTATATTCATCCAACCAACCCCTTCGCCCCCGATGTCACCGCTGCGGC 

v260 v v v v 

0RF3 5356 CGGGGCTGGACCTCGTGTTCGCCAACCCGCCCGACCACTCGGCTCCGCTT 

»•••••••••*••••••*••*""•••*•**"•"""*****"* 

E3 1 GACCTCGTGTTCGCCAACCCGCCCGACCACTCGGCTCCGCTT 

v310 v v v v 

ORF3 54 06 GGCGTGACCAGGCCCAGCGCCCCGCCGTTGCCTCACGTCGTAGACCTACC 

::::::::::: 

E 3 51 GGCGTGACCAGGCCCAGCGCCCCGCCGTTGCCTCACGTCGTAGACCTACC 

v360 v 
ORF3 54 56 ACAGCTGGGGCCGCGCCGCTAA 



E3 101 ACAGCTGGGGCCGCGCCGCTAA 
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vlO v v v v 

pE2 1 QLFYSRPVVSANGEPTVKLYTSVENAQQDKGIAIPHDIDLGESRWIQDY 

v60 v v v v 

pE2 51 DNQHEQDRPTPSPAPSRPFSVLRANDVLWLSLTAAEYDQSTYGSSTGPVY 

vllO v v v v 

pE2 101 VS DS VTLVNVATGAQAVARSLDWTKVTLDGRPLST I QQYSKT FFVL PLRG 

vl60 v v v v 

pE2 151 KLSFWEAGTTKAGYPYNYNTTASDQLLVENAAGHRVAISTYTTSLGAGPV 

v210 

pE2 201 SISAVAVLAPPPR 



Figure 4 
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V v V 

pE3 1 DLVFANPPDHSAPLiGVTRPSAPPLjPHVVDLPQLGPRR . 
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Figure 12 
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